附件3
云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院拟提名2026年云南省科学
技术奖励项目（3项）
 

项目一：

一、项目名称

云南省感染性腹泻重点病原分子分型和溯源及其应用

二、提名单位及等级

提名单位：云南省卫生健康委员会
提名等级：拟提名云南省科技进步奖三等奖
三、完成单位

云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）、云南省第一人民医院、中国疾病预防控制中心传染病预防控制所

四、主要完成人

曹亿会、古文鹏、伏晓庆、周永明、张瑞仙、陈莉华、吴媛、王志超

五、项目简介

感染性腹泻是全球，尤其是发展中国家儿童发病和死亡的主要原因之一，同时也是中国法定传染病报告中发病率最高的病种之一。持续、精准的病原学监测和基于证据的公共卫生干预是减轻我国乃至全球腹泻疾病负担的关键。项目组基于云南省病毒性腹泻监测网、致病菌识别网以及腹泻症候群监测网络，在前期大量监测数据的基础上确定我省感染性腹泻的重点病原为病毒性病原的轮状病毒、诺如病毒、札如病毒、腺病毒和星状病毒以及细菌性病原的艰难梭菌。通过消化、吸收国内外先进的病原分子分型技术，将主流、通用和标准的分子分型和溯源方法应用于上述感染性腹泻重点病原的分子分型与分子监测研究。

通过项目实施，取得以下研究结果：

1. 揭示了云南省感染性腹泻重点病原谱（轮状病毒、诺如病毒、札如病毒、腺病毒、星状病毒和艰难梭菌）及基因型多样性的分布特征；阐明了不同时间、地区、人群的病原分子流行病学特征。其中，轮状病毒基因型别具有高度多样性，以G9P[8]，G8P[8]和G3P[8]为主要分子型别。诺如病毒流行株以GII.17[P17]和GII.4等多基因型共流行为主要特点。艰难梭菌在昆明地区的流行基因型主要包括ST37、ST35、ST54、ST3、ST2和ST39。而在边境地区流行的优势型别为ST3、ST35、ST2、ST54、ST557等，未分离到ST37型，并首次在边境地区分离到二元毒素阳性的ST5和ST221型菌株。在上述研究工作的基础上，建立了重点病原的关键数据库和样本库。为相应病原防控措施的制定、疫苗和诊断试剂的研发提供了可靠的数据支撑。

2. 采用基因组、转录组和宏基因组等多组学技术，阐明了病原优势型别转换及演变规律、肠道菌群失衡特征，为感染性腹泻病原的临床诊疗提供了新思路。主要发现了云南省轮状病毒流行基因型由原来的G9P[8] 、G3P[8]转换为G8P[8]，而目前以G9P[8] 、G8P[8]和G3P[8]基因型共流行。昆明地区ST37型艰难梭菌逐渐取代ST3、ST35、ST54型别成为优势株，伴随菌株对喹诺酮类抗生素耐药率显著升高。通过研究发现ST37型艰难梭菌经历了显著的基因组重排，包括大片段倒位和易位。基因组变异显著富集于碳水化合物代谢、氨基酸代谢、核苷酸代谢及磷酸转移酶系统等通路，提示其通过调控代谢相关基因表达，获得更强的营养利用和增殖能力。此外，ST37型菌株携带丰富的可移动遗传元件，与耐药性和毒力因子相关，促进了菌株的耐药性和适应性进化。RNA-seq结果显示，ST37型菌株差异表达基因在磷酸转移酶系统、核糖体生物合成、糖类和氨基酸代谢通路显著上调，呈现高代谢、高增殖状态，解释了其成为优势株的原因。采用宏基因组方法，系统分析了感染性腹泻患者肠道菌群及其特征，发现拟杆菌在健康人群肠道环境中占据绝对的数量和丰度水平，而感染性腹泻患者的拟杆菌门/纲/目/科/属等各分类水平的相对丰度均有下降，同时伴有肠道菌群多态性显著下降。物种差异分析显示，由不同病原体感染造成的感染性腹泻患者具有各自不同的优势肠道菌群。

3. 基于分子型别特征，开展了6种重点腹泻病原的分子溯源研究。云南省与周边国家（如泰国、越南）在轮状病毒（G3、G8型）、诺如病毒（GII.17型）及札如病毒等毒株上亲缘关系密切，提示存在跨区域传播。省内腺病毒以F41型为主，遗传背景稳定，与国内其他地区高度同源，并发现F40与F41型重组事件。星状病毒以经典1型为主，与山东株等国内毒株同源性高。研究结果提示，上述毒株存在广泛的跨区域传播关系，边境地区存在境外输入的可能性。然而，艰难梭菌溯源显示，云南边境菌株与省内及国内其他省份高度同源，与国外株关系较远，支持其由内陆向边境传播的假设。通过项目实施，建立了云南省覆盖25个边境县的腹泻症候群监测网络。创新应用诺如病毒暴发风险干预措施和方案，在旅游旺季前选取重点地区，开展诺如病毒暴发风险因素监测，对携带病毒的服务人员及时隔离治疗，对问题水源及食品进行处置。通过精准干预，有效避免了腹泻暴发事件的高频发生。针对影响大、波及范围广的疫情开展快速病原识别、分子溯源、科学处置以及预警工作，显著提升了疾病预防控制机构的检测和疫情处置能力。

本项目在中澳合作项目、国家科技重大专项子课题和中国疾病预防控制中心横向课题的资助下，历时十余年时间。主要取得以下成果：发表论文12篇，其中SCI收录6篇，中文核心期刊6篇。获实用新型专利2项和软件著作权1项。项目组撰写的《重点地区诺如病毒暴发风险监测方案》被省疾控局采纳，并印发实施，有效降低了我省旅游热点地区的诺如病毒流行强度。撰写的感染性腹泻科普作品曾多次获奖，并在主流媒体报道。为中国医学科学院医学生物学研究所提供轮状病毒和诺如病毒阳性样本，用于疫苗和相应诊断试剂的研发。项目执行期间培养博士1名，硕士2名，2名成员入选省级人才项目，1名成员入选云南省卫健委人才项目。感染性腹泻病原分子分型和溯源相关技术方法在省、内外多家疾病预防控制机构和医疗机构推广应用，取得了良好的社会效益。

六、候选人及候选单位对项目的贡献情况（推广应用情况）

（一）候选人对项目的贡献情况

	序号
	姓名
	工作单位
	对成果创造性贡献

	1
	曹亿会
	云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）
	病毒性腹泻病原分子分型与溯源

	2
	古文鹏
	云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）
	细菌性病原分子分型与溯源

	3
	伏晓庆
	云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）
	细菌性病原分子分型与溯源

	4
	周永明
	云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）
	细菌性病原分子分型与溯源

	5
	张瑞仙
	云南省第一人民医院
	病毒性腹泻病原分子分型与溯源

	6
	陈莉华
	云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）
	感染性腹泻流调与应急

	7
	吴媛
	中国疾病预防控制中心

传染病预防控制所
	细菌性病原分子分型与溯源

	8
	王志超
	云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）
	病毒性腹泻病原分子分型与溯源


（二）候选单位对项目的贡献情况

云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）主要完成了病毒性腹泻监测、致病菌识别网监测和腹泻症候群监测工作。开展项目和课题实施，进行病原分子分型、基因组测序和溯源研究。暴发事件的现场处置，撰写工作方案，统筹全省腹泻症候群监测网络工作。

云南省第一人民医院主要完成病毒性腹泻相关病原的分子分型和溯源研究工作，包括样本的实验研究，课题设计以及论文撰写与发表等。

中国疾病预防控制中心传染病预防控制所主要完成细菌性病原的分子分型、基因组测序和分析，以及相关溯源研究工作。参与了本项目中样本的实验研究、课题设计、论文撰写与发表等。
七、知识产权和代表性论文情况

（一）知识产权

	知识产权（标准）类别
	知识产权（标准）具体名称
	国家

（地区）
	授权号（标准编号）
	授权（标准发布）日期
	证书编号（标准发布部门）
	权利人（标准起草单位）
	发明人（标准起草人）
	发明专利（标准）有效状态

	实用新型专利
	一种胃残留物采样器
	中国
	CN 223438545 U
	2025年10月17日
	第23437035号
	云南省第一人民医院
	张瑞仙等
	有效期内

	实用新型专利
	一种便携式应急流调箱
	中国
	CN 221693690 U
	2024年09月13日
	第21685392号
	云南省疾病预防控制中心
	陈莉华等
	有效期内

	软件著作权
	艰难梭菌全基因组数据库系统 V1.0
	中国
	2025SR2386685
	2025年12月10日
	软著登字第17042883号
	云南省疾病预防控制中心
	古文鹏
	有效期内


（二）代表性论文
	序号
	题  名
	刊名
	年份
	卷期

	1
	Detection and complete genome sequence analysis of human adenovirus in children with acute diarrhea in Yunnan, China, 2015-2021
	Arch Virol
	2024
	169(2):34

	2
	Prevalence and genetic characterization of viral gastroenteritis in hospitalized children aged <5 years in Yunnan Province, China, 2020-2022
	Front Pediatr
	2025
	12:1497467

	3
	Epidemiology and genetic diversity of classic human astrovirus with whole-genome sequence analysis in inpatient children under 5 years of age in Yunnan, China
	BMC Infect Dis
	2025
	25(1):329

	4
	Antibiotic resistance and genomic features of Clostridioides difficile in southwest China
	PeerJ
	2022
	10:e14016

	5
	Changing patterns and biological features of community-acquired Clostridioides difficile infection in Southwest China: 7 years of surveillance data
	Microbiol Spectr
	2025
	13(6):e0201824

	6
	Molecular epidemiology of Clostridioides difficile in border areas of Yunnan Province suggests possible transmission routes of the strains
	Infect Genet Evol
	2025
	136:105860

	7
	昆明地区2018-2020年腹泻患者中艰难梭菌感染特征分析
	中华流行病学杂志
	2023
	44(4):624-628

	8
	感染性腹泻患者肠道菌群失衡特征分析
	中国人兽共患病学报
	2024
	40(05):408-414

	9
	2017-2019年我国西南地区病毒性腹泻病原检测分析
	公共卫生与预防医学
	2021
	32(1):10-13

	10
	2016-2020年云南省病毒性腹泻监测点5岁以下儿童轮状病毒监测结果分析
	中国病毒病杂志
	2022
	12(1):31-34


主要科技成果曾获科技奖励情况
无

九、主要科技成果获奖情况

无

项目二：

一、项目名称

云南省边境地区重点传染病综合防控技术建立与应用

二、提名单位及等级

提名单位：云南省卫生健康委员会
提名等级：拟提名云南省科技进步奖三等奖
三、完成单位

云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）

四、主要完成人

陈莉华、赵世文、邓淑珍、卢冉、沈秀莲、古文鹏、何继波、赵江
五、项目简介

本项目针对云南省边境地区传染病跨境传播风险高、监测预警能力不足及防控体系不完善等突出问题，围绕跨境传播风险识别、预测预警与精准防控关键环节，开展了系统性研究与技术集成应用。项目依托2012-2024年多源监测数据，项目聚焦登革热、乙脑等重点传染病和新发突发传染病的流行特征及时空分布规律，揭示了边境地区传染病“跨境输入驱动+本地传播扩散”的传播模式，研究基础扎实，数据支撑充分。

项目在方法学方面具有明显创新，将气象因素系统引入传染病预测预警研究，构建了基于哈佛疾病风险指数模型的预测预警模型，并通过灵敏度、特异度等指标进行验证，具有较好的预测性能。相关模型在实际应用中运行稳定，有效提升了疫情风险识别和早期预警能力。

在跨境传播防控方面，项目构建了多因素融合的风险评估模型，综合纳入周边国家疫情、跨境人口流动、防控能力及气象因素等关键变量，项目建立了跨境输入传染病风险评估指标体系，构建了由3个一级指标和16个二级指标组成的评价框架，并确定指标权重，实现了跨境疫情风险的动态量化评估与分区分级管理。为疫情防控决策提供了重要科学依据，应用效果显著。

项目成果已在云南省8个州（市）、25个县（市、区）推广应用，应用效果显著。实施后，全省重点传染病报告及时率和处置及时率均达到100%，突发公共卫生事件罹患率由10.73%下降至1.94%，死亡率由0.08%下降至0.02%，预测预警能力由67.42%提升至89.70%，显著提升了边境地区疫情监测预警能力和应急处置水平。

该项目共发表学术论文20篇，其中SCI论文5篇；出版专著2部；获得软件著作权1项和实用新型专利2项；培养专业技术人员2000多名，2人获云南省卫生科技高层次人才称号，培养硕博研究生6人。有效促进了专业技术人员能力提升和学科发展。整体上，项目在技术创新、成果转化与人才培养等方面取得了显著成效，形成了良好的综合效益。

综上所述，本项目在跨境传染病传播机制研究、预测预警模型构建、风险评估方法及综合防控技术体系集成应用等方面取得了系统性创新成果，技术路线合理，方法先进，成果成熟度高，应用效果显著，具有良好的推广应用前景和示范意义。

六、候选人及候选单位对项目的贡献情况（推广应用情况）

（一）候选人对项目的贡献情况

	序号
	姓名
	工作单位
	对成果创新性贡献

	1
	陈莉华
	云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）
	组织项目的整体实施等

	2
	赵世文
	云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）
	组织协调、推广应用

	3
	邓淑珍
	云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）
	数据分析、撰写论文

	4
	卢冉
	云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）
	数据分析、专著撰写

	5
	沈秀莲
	云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）
	数据分析、撰写论文

	6
	古文鹏
	云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）
	现场调查、撰写论文

	7
	何继波
	云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）
	沟通协调

	8
	赵江
	云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）
	现场调查、数据分析


（二）候选单位对项目的贡献情况

作为牵头单位，负责项目的总体组织实施、统筹协调与推进管理。

七、知识产权和代表性论文情况

（一）知识产权

	知识产权（标准）类别
	知识产权（标准）具体名称
	国家

（地区）
	授权号（标准编号）
	授权（标准发布）日期
	证书编号（标准发布部门）
	权利人（标准起草单位）
	发明人（标准起草人）
	发明专利（标准）有效状态

	软件著作权
	突发公共卫生事件监测报告自动生成系统
V1.0
	中国
	2024SR0100585

	2024年1月5日
	软著登字第12504458号

	云南省疾病预防控制中心
	陈莉华
	有效

	实用新型专利
	一种可自行排汗的新型防护服

	中国
	CN220875993U
	2024年5月3日
	第202877029号
	云南省疾病预防控制中心
	陈莉华；赵世文；何继波；高胡兴；卢冉
	有效

	实用新型专利
	一种家用小型应急箱
	中国
	CN219447700U
	2023年8月1日
	第19439683号
	云南省疾病预防控制中心
	陈莉华；赵世文；何继波；张荣兵；高胡兴
	有效


（二）代表性论文
	序号
	题  名
	刊名
	年份
	卷期

	1
	Spatiotemporal epidemiological characteristics of dengue fever and its relationship with meteorological factors — Yunnan Province, China, 2012–2024
	China CDC Weekly
	2026
	8(11)

	2
	Epidemiological and cluster characteristics of dengue fever in Yunnan Province, Southwestern China, 2013–2023
	BMC Infectious Diseases
	2025
	2025（25：95）

	3
	Risk assessment of novel coronavirus COVID-19 outbreaks in the border areas of southwest China
	Medicine
	2022
	101（27）

	4
	2018—2021年云南省边境地区法定传染病流行病学特征分析
	中国国境卫生检疫杂志
	2023
	46(2)

	5
	2013-2017年云南省边境地区输入性传染病流行病学特征分析
	现代预防医学
	2018
	45（14）

	6
	2015—2021年云南省境外输入登革热和疟疾病例特征分析
	预防医学
	2023
	35（2）

	7
	2023年云南省登革热暴发疫情的流行病学特征分析
	中国国境卫生检疫杂志
	2024
	47（5）

	8
	2014—2022年中缅边境临沧市恙虫病流行病学特征及时空聚集分析
	华南预防医学
	2025
	51（1）

	9
	2015—2022年云南省传染病突发公共卫生事件流行特征分析
	疾病监测
	2023
	38（9）

	10
	2000—2023年云南省流行性乙型脑炎流行特征及时空聚集分析
	中华实验和临床病毒学杂志
	2024
	38（6）


八、主要科技成果曾获科技奖励情况

无

九、主要科技成果获奖情况

无

项目三：
一、项目名称

云南省梅毒综合防控创新体系与关键策略的构建及应用

二、提名单位及等级

提名单位：云南省卫生健康委员会
提名等级：拟提名云南省科技进步奖三等奖
三、完成单位

云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）、中国医学科学院皮肤病医院（中国医学科学院皮肤病研究所）
四、主要完成人
张琬悦、施玉华、张小斌、贾曼红、陈祥生、马艳玲、郭艳、韩瑜、陈会超

五、项目简介

梅毒，作为一种历史悠久、致病复杂的传染病，是长期被忽视的全球重大公共卫生问题之一。世界卫生组织已将其列为高优先级防控疾病，并设定了2030年消除梅毒公共卫生危害的目标。然而，该目标的实现正面临多重挑战：流行状况不清、重点人群底数不明、防治体系长期分离、信息不通、管理断裂。云南省因地处西南边疆、民族众多、跨境流动频繁，疫情形势尤为严峻。同时，梅毒母婴传播严重危害妇女儿童健康，而边疆医疗资源不均、部门职责割裂，导致病例发现不及时、治疗不闭环，严重阻碍消除目标的实现。

为破解上述瓶颈，课题组在国家科技重大专项“艾滋病和病毒性肝炎等重大传染病防治”及重大公共卫生服务项目等支持下，依托云南省艾滋病防治优势平台，历时14年，聚焦全省梅毒防控工作的难点与痛点，开展了系统深入研究，取得如下成果：

1.首次构建了云南省梅毒“筛-防-诊-治-管”全周期一体化综合防控体系。整合医防资源，创新构建贴合云南特点的综合防治模式，联动疾控、妇幼、医疗机构形成合力，完善监测、筛查、转介、诊疗、随访全流程管理。

2.在国内首次提出“多病共防、医防融合”、“控源头、降新感、防扩散”等关键策略。依托云南防艾优势，首次实施“梅毒艾滋病防控一体化”，首创梅毒全链条管理技术，实现防治、干预、监测、信息平台一体化，拓展形成“多病共防、跨境联动”模式，相关经验成为全国“云南样板”并广泛推广。率先构建消除梅毒母婴传播模式。针对云南边疆防控短板，全球首创“关龙头、堵洞眼、拖地板”防控理念，率先构建“五位一体”可持续防控模式，推动筛查向婚前、孕前延伸，国内率先同步落实孕产妇配偶联合筛查机制。打通疾控-妇幼信息壁垒，实现数据互通与全程可追溯，助力云南成为全国首批通过消除梅毒母婴传播评估的省份之一。

3.全国首推全省县域全覆盖的梅毒定点治疗机构和规范化性病示范门诊管理机制，并实现质控考核全覆盖。

该成果发表论文29篇（SCI 6篇、北大核心12篇，他引258次）；制订省级规范、指南等11个，由省卫健委下发实施；出版专著1部；获软件著作权1项；培训省内外专业技术骨干1500余名；国家层面交流21次；培养硕士研究生7名，12人晋升高级职称。通过成果推广，有效遏制了云南省梅毒流行势头，全省梅毒疫情于2025年首次实现历史性下降。本成果为全国梅毒综合防控提供了关键技术支撑，取得了重大的社会和经济效益，形成了可复制、可推广的“云南经验”，在浙江、江苏、西藏等7个省、自治区推广应用。
六、候选人及候选单位对项目的贡献情况（推广应用情况）

（一）候选人对项目的贡献情况

	序号
	姓名
	工作单位
	对成果的创造性贡献

	1
	张琬悦
	云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）
	项目总负责人，全面主持项目设计与实施。牵头制定全省梅毒防控工作方案，主导构建“筛—防—诊—治—管”全周期一体化防控体系，核心参与“多病共防、医防融合”策略提出与推广。发表SCI及核心期刊论文多篇。

	2
	施玉华
	云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）
	项目核心成员，协助组织项目实施与管理。参与“梅毒艾滋病防控一体化”模式构建，负责全省性病防治工作质量控制体系建设，参与多个工作方案、专著及论文的撰写发表。

	3
	张小斌
	云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）
	项目核心成员，负责项目数据整理分析与信息化建设。主导研发传染病疫情监测报告查重应用软件（V1.0），获国家软件著作权；参与县域全覆盖质控体系建设，发表多篇核心期刊论文。

	4
	贾曼红
	云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）
	项目总顾问，负责项目总体设计、统筹规划与战略指导。指导梅毒疾病负担估计及流行病学调查工作，指导多个工作方案、专著及论文的撰写，为成果形成提供关键指导。

	5
	陈祥生
	中国医学科学院皮肤病医院（中国医学科学院皮肤病研究所）
	项目技术顾问，提供国家级技术支撑与专业指导。指导“关龙头、堵洞眼、拖地板”母婴阻断理念的提出与实践，指导消除母婴传播评估工作，共同发表多篇SCI及核心期刊论文。

	6
	马艳玲
	云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）
	项目核心成员，协助组织项目实施与管理，核心参与梅毒实验室网络质量管理体系建设。参与全省性病防治质量控制工作，参与相关工作方案、专著及论文的撰写发表。

	7
	郭艳
	云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）
	项目核心成员，负责项目数据收集、整理与分析，参与现场流行病学调查。参与县域全覆盖定点治疗机构及规范化门诊管理机制建设，参与相关工作方案、专著及论文撰写。

	8
	韩瑜
	云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）
	项目核心成员，协助组织实施项目管理，参与“梅毒艾滋病防控一体化”模式的落地推广。参与相关工作方案、专著及论文的撰写发表。

	9
	陈会超
	云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）
	项目核心成员，负责全省梅毒实验室检测网络建设与质量管理，主导五级联动实验室质控体系运行，确保检测符合率稳定在99%以上，为成果提供核心技术支撑。


（二）候选单位对项目的贡献情况

云南省疾病预防控制中心（云南省预防医学科学院）作为项目主持单位和主要完成单位，全面负责本项目的总体设计、组织实施与推广应用。中心依托全省疾病预防控制网络，为本研究提供了充足的人力、财力与物力保障，在项目立项、实施推进、质量控制、成果转化等关键环节给予全方位支持。中心充分发挥省级技术龙头作用，主导构建了“筛—防—诊—治—管”全周期一体化防控体系，牵头制定并下发全省梅毒防治技术规范与质控标准，推动成果在全省16个州（市）、129个县（市、区）全面落地应用，为云南省成为全国首批通过消除梅毒母婴传播评估的5个省份之一、实现2025年全省梅毒疫情历史性下降提供了核心支撑。
中国医学科学院皮肤病医院（中国医学科学院皮肤病研究所）是我国皮肤病、性病防治研究的权威专业机构。作为项目协作单位，充分发挥国家级专业技术优势，为本研究提供了关键的顶层设计与技术支撑，依托其全国性行业引领地位，在项目规划、流行病学调查、疾病负担估计、消除母婴传播评估等方面给予系统性指导，共同发表多篇SCI及核心期刊论文。同时，积极推动本成果在全国范围内的推广应用，为“云南经验”与“云南样板”走向全国提供了核心推动力，有力促进了我国梅毒综合防控能力的整体提升。
七、知识产权和代表性论文情况

（一）知识产权

	知识产权（标准）类别
	知识产权（标准）具体名称
	国家

（地区）
	授权号（标准编号）
	授权（标准发布）日期
	证书编号（标准发布部门）
	权利人（标准起草单位）
	发明人（标准起草人）
	发明专利（标准）有效状态

	软件著作权
	传染病疫情监测报告查重应用软件V1.0
	中国
	2023SR0426317
	2023年3月31日
	软著登字第11013488号
	云南省疾病预防控制中心
	张小斌、胡轶、张琬悦、郭艳、刘春桃、苏兴芳
	有效


（二）代表性论文
	序号
	题  名
	刊名
	年份
	卷期

	1
	Historical perspective of syphilis in the past 60 years in China: eliminated, forgotten,on the return.
	CHINESE MEDICAL JOURNAL
	2013
	126(14)

	2
	Prevalence and the associated risk factors of HIV, STIs and HBV among men who have sex with men in Kunming, China.
	INTERNATIONAL JOURNAL OF STD AIDS
	2017
	28 (11)

	3
	Challenges in responses to syphilis epidemic.
	LANCET INFECTIOUS DISEASES
	2017
	17(8)

	4
	Monetary incentives for provision of syphilis screening, Yunnan, China.
	BULLETIN OF THE WORLD HEALTH ORGANIZATION
	2017
	95(9)

	5
	Turning off the tap: sustaining elimination of congenital syphilis through the programme targeting high-risk groups.
	JOURNAL OF GLOBAL HEALTH
	2019
	9 (2)

	6
	The Spectrum-STI Groups model:syphilis prevalence trends across high-risk and lower-risk populations in Yunnan,China.
	SCIENTIFIC REPORTS
	2020
	10 (1)

	7
	云南省建立隐性梅毒省州县联合人工查重网络方法及结果分析
	中国艾滋病性病
	2020
	26（5）

	8
	云南省男男性行为人群沙眼衣原体、淋球菌和梅毒感染现状及影响因素分析
	中国公共卫生
	2023
	39(03)

	9
	云南省2004－2021年梅毒流行特征和发病趋势
	中国艾滋病性病
	2023
	29(09)


（三）代表性论著
	序号
	名称
	主编
	出版社
	出版年份

	1
	云南省性病防治质量控制工作手册
	张小斌、施玉华、贾曼红
	昆明：云南科技出版社
	2024


八、主要科技成果曾获科技奖励情况

无。

